
DynabeadsTM 磁気ビーズ アプリケーション紹介 ゲノム解析、遺伝子発現解析 

 

ここで紹介するのは Dynabeads を用いた Differential display(ディファレンシャルディスプレイ)法、5'RACE 法、ヌクレアー

ゼ S1 (S1 ヌクレアーゼ・マッピング)法、DNase I フットプリント法、RNA/DNA 結合性タンパクの精製と腫瘍特異性の変更

の隔離と病原体中の毒素遺伝子の識別のための Subtractive hybridization などゲノム解析、遺伝子発現解析に関わる

アプリケーションです。 

 

例えばライブラリから cDNA のクローニングとシーケンシングに代表される多くの遺伝子発現プロファイリング法において

Dynabeads Streptavidin シリーズあるいは Dynabeads Oligo(dT)25 (mRNA purification シリーズ)が多数利用されています 

2kb より長い二重鎖 DNA は Dynabeads kilobase BINDER キットの利用が効果的です。 

 

なぜゲノム分析、遺伝子発現解析に Dynabeads Streptavidin が選ばれるのか？ 

 簡便なハンドリング 

 高い反応速度 

 低い非特異結合 

 純粋で均一な転写制御因子を 30 分で単離 

 タンパク質の単離に最適 

 DNA/RNA 結合タンパク質を最大 20,000 倍に濃縮 

 Dynabeads streptavidin に結合した DNA は、少なくとも 10 回再利用可 
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製品リスト 

Dynabeads Streptavidin 

商品コード 商品名 梱包単位 

DB11205 Dynabeads M-280 Streptavidin 2 mL 

DB11206 Dynabeads M-280 Streptavidin 10 mL 

DB60101 Dynabeads Kilobase BINDER kit 1 kit 

DB60210 Dynabeads M-280 Streptavidin 100 mL 

DB65001 Dynabeads MyOne Streptavidin C1 2 mL 

DB65002 Dynabeads MyOne Streptavidin C1 10 mL 

DB65305 Dynabeads M-270 Streptavidin 2 mL 

DB65306 Dynabeads M-270 Streptavidin 10 mg/mL 

DB65601 Dynabeads MyOne Streptavidin T1 2 mL 

DB65602 Dynabeads MyOne Streptavidin T1 10 mL 

DB65801 Dynabeads Streptavidin Trial Kit 1 mL x 4 

 

Dynabeads Oligo(dT)25 (mRNA purification シリーズ) 

商品コード 商品名 梱包単位 

DB61002 Dynabeads Oligo (dT)25 2 mLx1 

DB61005 Dynabeads Oligo (dT)25 5 mLx1 

DB61006 Dynabeads mRNA Purification kit 2 mL 

DB61011 Dynabeads mRNA DIRECT kit 5 mL 

DB61012 Dynabeads mRNA DIRECT kit (8/40 isol.) 10 mL 

DB61021 Dynabeads mRNA DIRECT Micro kit (100isol.) 2 mL 
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